Résumé

Dans cette thèse, nous présentons un descripteur local calculé pour chaque région obtenue par segmentation couleur des images de bases généralistes. La segmentation est réalisée en deux phases. Une première phase, dans laquelle, un algorithme génétique de classification est proposé pour la quantification couleur. Cet algorithme utilise des individus à longueur variable codifiés en valeurs réelles. Ceci permet à la fois, de trouver les valeurs des couleurs de la palette réduite et d’ajuster leur nombre en fonction de la précision désirée. Dans la deuxième phase et une fois l’image est quantifiée, une extension de l’algorithme d’étiquetage en composantes connexes à deux balayages est proposée et appliquée pour avoir des régions de plan image 2D séparées. Une phase de post-traitement est proposée pour réduire le nombre de régions. Les petites régions dans cette phase, sont fusionnées avec les régions voisines les plus proches en termes de valeurs de couleur. Les résultats de segmentation sont évalués dans les deux espaces couleur, RGB et L*a*b*.
Chaque région image est elle aussi quantifiée dans l’espace L*a*b* en appliquant le même algorithme génétique. La région est par la suite, décrite par un histogramme couleurs normalisé, les moments de Hu et les deux attributs géométriques : la surface et la compacité.
L’image requête est elle aussi segmentée par le même algorithme, et la région d’intérêt, candidate d’un objet, est sélectionnée par l’utilisateur pour être recherchée dans la base d’index. La comparaison des descripteurs de la base d’index et de la région requête est réalisée en appliquant la distance quadratique, la distance dL1 et la distance dHu appropriée aux moments de Hu. Les résultats de recherche sont évalués en utilisant les graphes de précision/rappel.
