Résumé
	
	La recherche approchée de motifs est un problème fondamental et récurrent qui se pose dans la plupart des domaines informatiques. Ce problème peut être défini de la manière suivante :

	Soit  un ensemble de  mots définis sur un alphabet Σ, soit q une requête définie aussi sur Σ, et soit k un entier positive.
	On veut construire une structure de données pour D capable de répondre à la requête suivante : trouver tous les mots de D distants d'au plus k erreurs de q.

	Dans cette thèse nous étudions les méthodes de la recherche approchée dans les dictionnaires, les textes et les index, pour proposer des méthodes pratiques qui résolvent de façon efficace ce problème. Nous explorons ce problème dans trois directions complémentaires :

	1) La recherche approchée dans un dictionnaire. Nous proposons deux solutions à ce problème, la première utilise les tableaux de hachage pour , la deuxième, utilise le Trie et le Trie inversé et se restreint à . Les deux solutions sont applicables, sans perte de performances, à la recherche approchée dans un texte.

	2) La recherche approchée pour le problème de l'auto-complétion consiste à trouver tous les suffixes d'un préfixe contenant éventuellement des erreurs. Nous apportons une nouvelle solution meilleure, en pratique, que toutes les solutions précédentes.

	3) Le problème de l'alignement de séquences biologiques peut être interprété comme un problème de recherche approchée. Nous proposons à ce problème une solution pour l'alignement par pairs et pour l'alignement multiple.

	Tous les résultats obtenus montrent que nos algorithmes donnent les meilleurs performances sur des ensembles de données pratiques. Toutes nos méthodes sont proposées comme des bibliothèques et sont publiées en ligne.

