Résumé 
	Les UPEC sont l'agent étiologique le plus fréquent dans les infections urinaires communautaires. Cette étude a porté sur 150 souches UPEC isolées de patients adultes externes ayant des IU non compliquées (Alger). L'objectif était de déterminer les caractéristiques de virulence et de résistance aux antibiotiques de ces souches ainsi que leur fond génétique. Sept groupes phylogénétiques ont été détectés (B2, D, A, B1, C, F et Clade I). L’ERIC-PCR a montré une diversité génétique chez 61,3% des souches. Les facteurs de virulence retrouvés sont : les adhésines, les systèmes d’acquisition du fer, les toxines et/ou cyclomodulines, la résistance au sérum et la formation de biofilm. La résistance aux antibiotiques était élargie aux molécules clés comme le sulfamethoxasole/triméthoprime et les fluoroquinolones (>20%) et les β-lactamines à large spectre (6,7%). Un taux de 46,7% des souches ont été de phénotype MDR. 14 ST ont été mis en évidence chez les souches B2 et D MDR; ST131, ST73 et ST69 ont été les plus fréquents (57,1%) et, ST4494 et ST4529 sont deux nouveaux ST identifiés dans cette étude. 
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