  L'étude des polymorphismes ponctuels de séquence (SNP) présente un réel intérêt dans les domaines de
 la médecine légale et de l'anthropologie moléculaire. Nous avons sélectionne? 52 SNP autosomiques connus
 pour être polymorphes dans les populations Européennes, Asiatiques et Africaines. Nous avons développé
 une méthode de typage SNP très sensible et reproductible permettant l’amplification de l’ensemble des SNP
 en une seule réaction PCR suivie d’une détection des produits du miniséquençage SNaPshot par électrophorè
 se capillaire. L'étude d'un échantillon de la population Algérienne a permis de fournir des informations sur la
 distribution alle?lique de ces marqueurs, de valider l'ensemble des SNP sélectionnés comme outil pour la
 filiation et l'identification génétique.
