



Ce travail explore la diversité taxonomique, génétique et moléculaire du genre Allium L. (Amaryllidaceae) en Algérie, remarquable par la polyploïdie et l’endémisme. Il repose sur des populations naturelles de 18 taxons et sur une approche méthodologique pluridisciplinaire. Les données morphométriques traitées par des analyses multivariées, ont permis une mise à jour taxonomique et nomenclaturale. Les analyses caryologiques ont mis en évidence une forte disploïdie (x=7, 8, 9 et 11) accompagnée d’une polyploïdie (2x, 4x). Les séquences obtenues ont été comparées aux séquences disponibles sur GenBank. Elles ont permis d'aborder la question de l’origine et de la nature de la polyploïdie chez les taxons endémiques d'Algérie. 

