  



[bookmark: _GoBack]  Résumé :
     La grande majorité des surdités sont d’origine génétique (70%). Le but de notre travail est de rechercher les mutations impliquées dans la surdité non syndromique et syndromique chez 80 familles algériennes.
     L’ADN génomique est analysé par PSDM ,le séquençage automatique, la PCR-RFLP, la PCR multiplexe et le whole exom séquencing (WES). 
      Nous avons noté une forte prévalence de la mutation c.35deIG du gène GJB2 (31.25%). D’autres mutations affectant 16 gènes de surdité ont été également détectées (TMC1,  MYO15A,  LRTOMT,  PTPRQ, ILDR1 , GIPC3, OTOF, SLC26A4, USH1C , MYO7A-, CDH23, PCDH15, PAX3, MITF , EPS8L2).

